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Reconstructia ADN-ului

Una dintre sarcinile bioinformaticii constd in reconstruirea secventei ADN pe baza fragmentelor sale. ADN-ul
este o moleculd care contine informatia genetica a organismului. ADN-ul este format din doua lanturi, fiecare
format dintr-o secventa de nucleotide. Nucleotidele pot fi de patru tipuri: adenina (A), citozina (C), guanina
(G) si timina (T). Rar se obtine Intreaga secventa ADN completd. De obicei se obtin doar fragmente mici ale
acesteia. Cu toate acestea, daca se stie ca fragmentele se suprapun, atunci se poate reconstrui intreaga secventa
ADN. De exemplu, daca se stie ca secventa ADN consta din fragmentele ACGT si GTAG, atunci se poate afirma
ca secventa ADN este ACGTAG.

Sarcina: Elaborati un program care sa reconstruiasca secventa ADN 1n baza a doua fragmente ADN.

Date de intrare: Intrarea standard contine pe prima linie primul fragment ADN, iar pe cea dea a doua - al
doilea fragment ADN. Ambele siruri sunt formate din litere mari A, C, G, T

Date de iesire: Iesirea standard va contine secventa ADN reconstruitd. Dacd existd mai multe variante de
reconstructie, afisati toate secventele ADN reconstruite cu cea mai micd lungime, fiecare pe cate o linie noua.

Restrictii: Lungimea fiecarui fragment nu depdseste 1000 caractere. Toate fragmentele sunt formate din
litere mari 2, C, G, T. Restrictiile referitoare la timpul de executie si volumul utilizat de memorie sunt date in
descrierea generala a problemelor propuse pentru rezolvare. Fisierul sursd va avea denumirea
reconstructie.pas, reconstructie.c sau reconstructie.cpp.

Exemple:
Intrare lesire
ACGT ACGTAG
GTAG
Intrare lesire
AACGCG AACGCGT
CGCGT
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